Hauptmenu

Probe bearbeiten...

Generelle Einstellungen
Komponentenbibliothek
Lésungsmittelbibliothek
Probenbibliothek
Systemkomponenten
Pipettiersystem

Chromeleon Einstellungen
Zuriucksetzen und initialisieren

-,Probe bearbeiten...“ nur sichtbar, wenn eine Probe verfiigbar oder Chromeleon Kontrolle aktiviert ist
-,Probenbibliothek” nur sichtbar, wenn mindestens eine Komponente und ein Losungsmittel verfligbar ist

Chromeleon Einstellungen

Chromeleon Einstellungen
Chromeleom Steuerung:
Kommentar erzwingen:
Spezieller Bootscreen:

Zurtick OK

OK
/Werte speichern

Kommentar erzwingen: Kommentar ist erforderlich, wenn Anwender Ergebnis ablehnt
Specieller Bootscreen: Um den Boot- und Standby-Bildschirm zu laden, muss die Waage einmal aus- und wieder

angeschaltet werden

OK

/Werte speichern

Relative Toleranzen gelten fir die Einwaage von Komponenten und des Lésungsmittels.

Toleranzen bindend:

-Ja: Kein Uber-/Unterfiillen erlaubt, Nachricht wird angezeigt
-Nein, mit Passwort: Uber-/Unterfiillen erlaubt, aber Administrator muss Passwortfreigabe erteilen
-Nein: Uber-/Unterfiillen erlaubt, Nachricht wird angezeigt

JNein

Ende
Systemkomponenten o
Pipettiersystem
Systemkomponenten Ende  Lasungsmittelbibliothek e
WAAGE -
Probe besrbetien... | Name: ol oo Generelle Einstell

Seriennummer: SerialNo o enerelle Einstellungen

Kalibrierdatum: LastCalDate Komponentenbibliothek Zuriuicksetzen und initialisiern

DENSITOMETER - :

e Name: [abc] Konfiguration '

iglrilsrl}ng:jrg:gar} {:Eg Toleranzen bindend?: [Ja/ Nein, mit Passwort / Nein] Menu zuriicksetzen

THERMOMETiER Toleranz-Passwort: [***]

Name: abc + vom Ziel: [25.00] % Einstellungen

Seriel';nummer' {abc} -vom Ziel: [25.00] % Chromeleon Sequenzen

Kalibrierdamm:. [abc] Definition / Min / Max / Standard ) Proben

PRINTER Obere Toleranz / 0.00 / 100.00 / 15.00 Zuriick OK K_(_)mponen_ten

Name: [abc] Untere Toleranz / 0.00 / 100.00 / 15.00 EOSltJngskmltteI t

: stemkomponenten

[Aktiviert / Deaktiviert] Seriennummer: [abc] y p
[Ja/ Nein] . Zuriick
[Aktiviert / Deaktiviert] Zurick Ok Ja

OK Jzuriicksetzen ‘

/Werte speichern
Select

Nein

Daten zuriicksetzen

Méchten Sie wirklich die ,xyz*
zuriicksetzen?

Nein Ja

Pipettiersystem

Bitte Dosiermethode wahlen:
Gerét: [Manuelles Pipettieren, Hirschmann Opus, Hamilton Microlab 600, ...]

Zuriick

Konfig.

hergestellt?

Lade Gerate-Modul...

Fehler beim Initialisieren des
[Hamilton Dispensers]!

OK

Verbindung erfolgreich

Weitere Pipettiermethoden kdnnen als Plugins
hinzugefligt werden durch Hinzufiigen von LUA Skripts
mit eingebauter Schnittstelle.

Parameter ,Gerat" gedndert Konfig.

Hischmann Opus

Gerat

Hamilton Microlab

Manuelles Pipettieren-

OK
Ja—
; s R e Microlab Konfiguration: v
- Pipettenkonfiguration:
Als aktives Gerat setzen (fir Name: [abc] .
P Seri . b Name: [abc]
e Kelr_lsr_ml:jmrer.. [abc] Seriennummer: [abc] Name: [abc]
j at' Irllet'j aL:jmt. ) [abc] Kalibrierdatum: [abc] Seriennummer: [abc]
nstallationsdatum:  [abc] Installationsdatum: ~ [abc] Kalibrierdatum: [abc]
Volumen: [10, 20, 50] ml .
Geschwindigketit: A hilist t hend Vol L Volumen: [1, 2.5, 5, 10, 25, 50] ml
eschwindigkeit: [Auswahlliste entsprechend Volumen] pL/s Geschwindigkeit: [8. 16] sec/Hub ik OK
ol Zurick OK
Komponenten
Komponente XYZ Definition / Min / Max / Standard
Komponente ABC Mol. Gewicht / 0.01 / 10000.00 / 1.00 oK
Reinheit / 1.00 / 100.00 / 100.00
Zuriick Neu < > >> OK OK
A
) _— u
Neu Existierende auswahlen PD
A
Komponente andern:
Komponente hinzufiigen: Name: [ABC123]
Mol. Gewicht: [123.00] g/mol
Name: [ABC123] Reinheit: [100.00] %
Mol. Gewicht: [123.00] g/mol
Reinheit: [100.00] %
Zurlick Léschen Ok
Zurick Ok oK
Nein o /Werte speichern
Léschen
OK
/DB Eintrag hinzufiigen
Komponente I6schen?
Méochten Sie diese Komponente
wirklich l6schen?
Nein Ja
Ja
/Komponente entfernen
Lésungsmittel:
Lésungsmittel XYZ
Lésungsmittel ABC
Zuriuick Neu < > >>
Neu Existierende auswéhlen
A
Neues Losungsmittel: y
. Lésungsmittel andern:
Name: [ABC123] Definition / Min / Max / Standard
Dichte:  [123] g/ml Name:  ABC123 Dichte / 0.001 / 1000.00 / 1.000
Zuriick Ok Dichte: [123] g/ml
O‘K Zuriick  Loéschen Ok
/DB Eintrag hinzufiigen
OK
Nein Léschen /Werte speichern
Lésungsmittel I6schen?
Mdochten Sie dieses Losungsmittel wirklich
|6schen?
Nein Ja
Ja
/Losungsmittel entfernen
Proben:
Probe XYZ
Probe ABC
Zuriick Neu > >>
Neu
/Existierende wahlen
BERECHNUNGEN:
Solvent_measured_weight
Solvent_measured_amount
Neue Probe:
Name: [ABC123]
Lésungsmittel: Lésungsm. ID
Zurick Komponenten:
/L8sungsmittel speichern KOMP1 5 pg/ml
KOMP2 12.3 mg/ml
KOMP3 65 mmol/ml
Nein
Zuruck [Loschen] Losung Kompon. Speichern
i Speichern i A
| 1
-osung IProbe hinzufiigen Loschen
Eine Probe besteht aus einem Lésungsmittel und
bis zu 20 Komponenten, wobei jede ihrem
spezifischen Konzentrationswert in der Probe Lésungsmittel &ndern:
besitzt.
Aus Liste: [solventList] Probe I6schen?
Name: [ABC123]
Dichte: [123] g/ml Mdochten Sie diese Probe wirklich 16schen?
Aus Liste wahlen/ Nein Ja
Zurtick Parameter eingeben
Zuriick Ja
/Komponenten speichern /Probe lGschen
Komponenten
v
Komponenten &ndern #n: </>/+
P ’ Zwischen Komponenten wechseln/
Léschen/ Konzentration in Probe: Komponenten hinzuftigen
Komponente #n aus Probe entfernen Einheit: [ug/mL, pg/L, mg/mL, mg/L, mmol/mL]
Zielkonzentration: [123] AUSGEWAHLTE EINHEIT
Aus Liste: [compoundList]
Name: [ABC123]
) . Mol. Gewicht: [123.00] g/mol
Aus Liste wahlen/ Reinheit der Komp.:  [100.00] %
Parameter eingeben
Zurlick Léschen < +/>

Nein

Start

Administrator

isoCAL aktiviert &
isoCAL Ergebnis = OK

Pipettiersystem

Nein

Ja

erreichbar?

A

4

Waage nicht kalibriert!

Bitte stellen Sie sicher, dass isoCAL
aktiviert ist (automatische Ausfuihrung)
und erfolgreich durchgefuhrt wurde.
Danach kénnen Sie den Prozess neu
starten..

Ende

Schnittstelle zum Hamilton

Dispenser kann nicht gefunden

werden!

Fehler beim Initialisieren des
[Hamilton Dispensers].Stellen Sie
bitte sicher, dass der Dispenser an
den Standard Peripherieanschluss
angeschlossen ist.

Ende

Ende
$ Ende
Keine Proben
verfligbar!
Ende
Proben Ende
Offene Chromeleon Sequenzen...
. Pausierte Chromeleon Sequenzen...
-,0Offene Chromeleon Sequenzen...“ und "Pausierte Probe ABC
Chromeleon Sequenzen..." nur sichtbar wenn Probe XYZ
Chromeleon Kontrolle aktiviertist. |
Ende
Offene Chromeleon Sequenzen.../ Ende
Pausierte Chromeleon Sequenzen...
Administrator? Nein
Ja
Nein Chromeleon
B Sequenz?
Offene Sequenzen
Ja
[[DateTime GUID1]] v
[[DateTime GUID2]] Prozessvorbereitung
[[DateTime GUID3]] Neu laden .
Sequenzdetails:
Url: abc
def
Zurick < Neuladen > >> Auswahl Name: abc
Beschreibung: def
Ersteller: User
Fortschritt Sequenz: 50 %
: Nachste Probe: R:A1
Auswahl
Abbruch  Pause Uberspr.  Weiter
Prozessvorbereitung
Weiter
Sequenzdetails:
Url: abc A
def Bitte Waagschale freirAumen Uberspr. Pause
Name: abc ] o ¢
Beschreibung: def 1S TYEE gl (M e 5 Probe tiberspringen Sequenz pausieren
Ersteller: User Probe freirdumen.
oK Méchten Sie die Probe wirklich Méchte Sie die Sequenz wirklich
. Uberspringen? pausieren lassen und zu einem
Zuruick Start Hinweis: Die nachste Probe wird anderen Zeitpunkt zu Ende
bearbeitet und Sie kénnen nicht bearbeiten?
s zuriickkehren!
tart i
Komponenten &ndern #n: . N dE)
Nein Ja
Konzentration in Probe:
E!nhelt: . [ug/mL, pg/L, mg/mL, mg/L, mmol/mL] Ja/ Nein Nein Ja
Zielkonzentration: [123] AUSGEWAHLTE EINHEIT
Charge Komponente: [ABC123]
Kommentar [ABC123]
Name: [ABC123]
Mol. Gewicht: [123.00] g/mol
Reinheit der Komp.: [100.00] %
Definition / Min / Max / Standard
Abbruch < > Weiter Mol. Gewicht /0.01/10000.00 / 1.00
Reinheit Komponente / 1.00 / 100.00 / 100.00
Dichte / 0.001 / 1000.00 / 1.000
Temperatur / -273.00 / 5500.00 / 21.00
Weiter ) ) )
Wechsel zwischen den Komponenten mdgliche (bei
Mischstandards), um alle notwendigen Parameter
einstellen zu kénnen.
Lésungsmittel andern . .
SRR AT Bendtigtes Volumen / 1.00 / abhangig von Waage / 1.00
Aus Liste: [SolventList]
Name: [abc]
Dichte: [1.000] g/ml
Temperatyr: - [2.00] °C Die Variabilitat der Parameterfelder in den
Charge Losyngsmlttel. [abc] Vorbereitungsschritten ist relativ zum Prozesstyp (DB-
Kommentar: [abc] Sample / Chromeleon-Sequenz).
Zurtick Weiter
OK
Prozessvorbereitung
,Gewicht
Bitte ein ausreichend gro3es GefaR auf
die Waagschale stellen.
Mit [Tara] bestatigen
Zurick Tara
Tara
/Gewicht speichern
Prozessvorbereitung
Probe: [abc] BERECHNUNGEN:
Bendtigtes Volumen: [123] ml . . .
Berechnete Komponentenmengen: Amount_target = input (immer in MILLILITER)
78.435 mg KOMP1
42 4§5m mgol I?OMPZ Solvent_target_amount_x = Amount_target
' Solvent_target_weight_x = Solvent_target_amount_x (konvertiert zur Einheit der Waage) * Solvent_density
Fir jede Komponente einzeln:
Zuriick Ok Concentration_target = input (in gewahlter Einheit)
Compound_target_amount = (Concentration_target * Solvent_target_amount_x) / Compund_purity
Compound_target weight = Compound_target_amount (konvertiert zur Einheit der Waage)
IF compound in molecular unit => Compound_target_weight * Compound_molWeight
K
/Inkrementieren und Referenznummer zuweisen
A
Probe bearbeiten
,Gewicht
Nein e MIN -------- SOLL ------- MAX -----=mmnm
Bitte COMP#n (645,12 mg) einwiegen
Mit [OK] bestéatigen
Abbruch OK
Ja OK

/néchste Kom

Passworteingabe wird nur angezeigt, wenn ,Nein, mit
Passwort” eingestellt ist.
Das Passwort wird nach Driicken von ,Ja“ Uberprift

ponente laden

Compound_measured_weight

Gewicht

v

Toleranz Uberschritten!

Nein innerhalb
oleranz?

,Gewicht
----------- MIN -------- SOLL ------- MAX -------------
Mochten Sie diesen Messwert trotzdem
akzeptieren?
Passwort eingeben, um diesen Wert zu
bestatigen: Ja
Passwort: [***]
Nein Ja

Ja

Nein

Probe bearbeiten

,Gewicht

Bitte Losungsmittel (101.82 ml) pipettieren
Mit [OK] bestatigen

Abbruch Ok

OK
Solvent_measured_weight

Gewicht
innerhalb

v

Nein

Toleranz Uberschritten!
Mdochten Sie diesen
Messwert trotzdem
akzeptieren?

Nein

Ja

Joleranz?

= measured weight

= Solvent_measured_weight / Solvent_density

Ja ‘

Manuelles Pipettieren

Weitere Komponenten?

Nein

!

Dispensier-

BERECHNUNGEN:

Fir jede Komponente einzeln:
Compound_measured_weight
Compound_measured_amount

= measured weight
= Compound_measured_weight (konvertiert zur gewahlten Einheit fir Konzentration) * Compound_purity

IF compound in molecular unit => Compound_measured_amount / Compound_molWeight

BERECHNUNGEN:

Solvent_target_amount
Solvent_target weight

methode

LHamilton Microlab Dispenser

Dispenser primen?

Méchten Sie den Dispenser jetzt
wirklich primen?

Nein Ja

Nein

Ja
A
Dispenser vorbereiten...
,Gewicht
----------- MIN === SOLL == MAX ---mmmmmm e

Bitte Sonde in Abfall-Behaltnis richten und dann
Taste dricken

(Taste driicken bis Aktion startet, dann
loslassen)

Abbruch

[Taste Sonde]

Dispenser vorbereiten...

,Gewicht

Dispenser ist beschaftigt, bitte warten...

Abbruch

[Dispenser bereit]

Dispenser geprimed?

Nein

Dispenser beschaftigt...

,Gewicht

MAX

Dispenser fullt auf...

Abbruch

[Dispenser bereit]

Warten auf Tastendruck...

,Gewicht

MAX

Bitte Sonde in das Gefal? auf der Waage richten
und dann Taste driicken, um zu dispensieren

(Taste driicken bis Aktion startet, dann loslassen)

Abbruch

[Taste Sonde]

Dispenser beschaftigt...

,Gewicht

MAX

Dispenser gibt ab...

Abbruch

[Dispenser fertig]

Bendtigtes Volumen
abgegeben?

Nein

Ja
Probe bearbeiten
,Gewicht
——————————— MIN -------- SOLL ------- MAX -----=-=---—-

Wagewert mit [OK] bestéatigen.

Abbruch Ok

OK
Solvent_measured_weight

Gewicht

Nein innerhalb

A

oleranz?2

Hirschmann bottle top dispenser

= Solvent_target_amount_x * (SUM(Compound_measured_weight) / SUM(Compound_target_weight))
= Solvent_target_amount (konvertiert zur Einheit der Waage) * Solvent_density

Dispenser primen?

Méchten Sie den Dispenser jetzt
wirklich primen?

Nein Ja

Nein

Ja
A
Dispenser vorbereiten...
,Gewicht
----------- MIN -------- SOLL ------- MAX -------------

Bitte Gefal unter Auslass stellen und [Abfall]
dricken um zu primen

Abfall

Abbruch

Abfall
Dispenser vorbereiten...

,Gewicht
----------- MIN -------- SOLL MAX

Dispenser ist beschéftigt, bitte warten...

Abbruch

[Titrator bereit]

Titrator geprimed?

Wenn ein vordefinierter Kommentar
gewahlt wird, wird dieser ins Feld
.LKommentar” iGbernommen

\ 4
Dispenser beschaftigt...
,Gewicht
----------- MIN SOLL MAX

Dispenser fillt auf...

Abbruch

[Titrator bereit]

Nein

Fertig fur Abgabe

,Gewicht

SOLL MAX

Bitte GefaR unter Auslass stellen und [Abgabe]
drucken, um Lésungsmittel zuzugeben...

Abbruch

Abgabe

[Abgabe]

Dispenser beschéftigt...

,Gewicht

SOLL MAX

Dispenser gibt ab...

Abbruch

[Titrator fertig]

Bendtigtes Volumen
abgegeben?

Nein

Ja
Probe bearbeiten
,Gewicht
MIN SOLL [/} —
Wagewert mit [OK] bestétigen.
Abbruch Ok

OK
Solvent_measured_weight

Gewicht

Nein

innerhalb
Toleranz?

Toleranz uberschritten!

Mdchten Sie diesen
Messwert trotzdem
akzeptieren?

Nein Ja

4

Nein

Toleranz Uberschritten!

Méchten Sie diesen
Messwert trotzdem
akzeptieren?

Ja
Ja

Ja

GRUNDPROZESS

YAPP16 ,Stock Solution Dosing*

Einheiten: g, mg, pug

CHROMELEON

Systemvoraussetzungen:

Cubis Waage mit MSA Einheit, Firmware > 01.07.xx

SD-Karte max. 32GB SDHC

MANUELLES PIPETTIEREN

Sprachen: Deutsch, Englisch, Spanisch, Italienisch, Chinesisch, Japanisch,

Franzosisch

OPUS TITRATOR

Anwendung kompatibel mit verifizierten Waagen.

LZuruick” fuhrt Ublicherweise zum letzten Bildschirm zurtick.

BERECHNUNGEN

MICROLAB DISPENSER

Maximal jeweils 100 Komponenten/Losungsmittel/Proben!

Spezieller Ordner:

http://x.x.x.x/dirs/home/upload/lua/YAPP16/chromeleon/

- enthalt "units.json" mit bekannten Einheiten IDs

- MAXIMAL 50 Dateien in diesem Ordner erlaubt.

- Austauschordner fur Chromeleon Sequenzdateien

-- z.B.: "ba9f51b5c6b811e6a22b005056c00689_input.cm"

- der Hauptanteil des Dateinamens ist GUID, erstellt durch Chromeleon

- der weitere Teil des Dateinamens ("_input.cm") gibt den aktuellen Status der

Sequenz an

-- "input" => ungeoffnete Chromeleon Sequenz

-- "inprogress" => aktuell prozessiert durch YAPP16 auf der Cubis Waage

-- "paused" => prozessiert (mindestens gestartet) durch YAPP16, aber nicht beendet

-- "finished" => voll prozessiert und bereit durch Chromeleon ausgelesen zu werden

-- "rejected" => Datei kann nicht analysiert werden oder Prozess wurde durch

Anwender abgebrochen

Datenstruktur:

1 Chromeleon Sequenz besteht aus n Vials

1 Vial hat eine eindeutige Position (1 Vial = 1 Position)

1 Vial beinhaltet 1 Probe

1 Prozessschleife ("DP") bearbeitet 1 Probe (1 Vial Position)

1 Probe besteht aus 1 Lésungsmittel und n (max. 20) Komponenten

Ergebnis

Probe: abc
Benotigtes Volumen: 1.2358 ml
Verifiziertes Volumen: 1.3607 ml

Komponenten: Ziel / Gemessene Konzentration
KOMP1 124.7 / 123.54 mg/ml
KOMP2 7.412 ] 8.4674 mmol/L

Verwerf... Akzept.

Verwerfen

BERECHNUNGEN:

Amount_measured = Solvent_measured_amount (konvertiert in MILLILITER)
Fir jede Komponente einzeln:

Concentration_measured = Compound_measured_amount / Solvent_measured_amount

Akzeptieren

Nein

Ergebnis ablehnen

Méchten Sie diese Messung trotzdem
akzeptieren?

Ja

Wenn Chromeleon Sequenz: Ergebnis als
akzeptiert oder verworfen speichern

Nein———Ja

Chromeleon
Sequenz

Ja

Nutzer muss

Nein

Kommentar
eingeben

Ergebnis

Bitte Ablehnung erkléaren

Kommentar:
Vordefiniert

[abc]
[Kontamination /

Zurtick

OK

Ergebnis
Probe: abc
Bendtigtes Volumen: 1.2358 ml
Verifiziertes Volumen: 1.3607 ml
Nein Komponenten: Ziel / Gemessene Konzentration Schaltflache ,Weiter* verfiigbar wenn
! KOMP1 124.7/123.54 mg/m| Cromeleon Sequenz aktiviert.
KOMP2 7.412/8.4674 mmol/L Schaltflache "Ende" verfugbar wenn
Standardprozess
Ende Druck Weiter
Falsche Substanz eingewogen / Weiter Ende
Nicht ausreichende Substanzmenge / Druck
Fehler im Wéageprozess /
Verschutten von Losungsmittel /
Zuviel Substanz eingewogen /
Zielkonzentration nicht erreicht]
OK Druckformat
Bitte wahlen Sie das
Druckformat.
) 4
@ GLP  Etikett  Stand.
Standard | Etikett
GLP
A
Sartorius Sartorius 11:52:55 14.03.2017
11:52:55 14.03.2017 11:52:55 14.03.2017 Probe: SAMPLE1
Benutzer: Benutzer Benutzer: Benutzer RefNo: 1
---------------------------------------- Zielvolumen:
Komponente 1: COMP2 Waage 1.23456 ml
Charge: MSA225P-1CE-DI Verif. Volumen:
Mol. Gewicht: S/N 33803078 1.24587 ml
56.60 g/mol L/Kal Komponente 1: COMP2
Reinheit: 98.00 % 13/03/2017 11.44.53 Zielkonz.:
Zielkonz.: | | eemememmmmmm e oo 1.000 mg/ml
1.000 mg/ml Dispenser: Verif. Konz.:
Verif. Konz.: S/N 1.278 mg/ml
1.278 mg/ml L/Cal Komponente 2:
Komponente 2: |  fememeemmmmmm e
Dichtemessgerat:
-------------------- S/N
Losungsmittel: SOLV1 L/Cal
Charge: | | mmmmmmme e
Dichte: 0.966 g/ml Thermometer:
Temperatur: 21.00 C S/N
-------------------- L/cal J\
Probe SAMP1 | | mmmmmmmmmmmmemmee oo
RefNo 1 Komponente 1: COMP2
Zielvolumen: Charge:
100.000000 ml Mol. Gewicht:
56.60 g/mol
Verif. Vol.: Reinheit: 98.00 %
103.519275 ml Zielk.:
1.000 mg/ml
Verif. Konz.:
Name:__ 1.278 mg/ml

Komponente 2:

Losungsmittel: SOLV1
Charge:

Dichte: ©.966 g/ml
Temperatur: 21.00 C

Probe SAMP1
RefNo 1
Zielvolumen:
100.000000 ml
Verif. Vol.:
103.519275 ml
Name :




	YAPP16 DE.vsd
	Zeichenblatt-1


